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Detecgao e Genotipagem do HPV (40 tipos)

Utilizando a técnica de PCR-Nested, o : :
, Amostra | - EScovado Cervical (kit de coleta
Exactgene oferece um dos melhores métodos P EXACTGENE ou UCM® Universal
Biologica Collection Médium - Digene)
para pesquisa do HPV.
No exame Deteccdo e Genotipagem do Metodo - PCR Nested

HVP (40 tipos) sdo pesquisados praticamente

todos os tipos de HPV relacionados a infecgdes anogenitais, dentre estes todos os HPVs de alto
risco oncogénico (grupo B), associados a lesdes pré-cancerigenas no colo uterino, e outros 20
tipos classificados como de baixo risco oncogénico (grupo A), alguns destes relacionados ao

desenvolvimento de condilomas.

Ressaltamos que ainda nao existe um consenso quanto a relacao de certos tipos de HPV
com o desenvolvimento de cancer de colo uterino (abaixo seguem algumas referencias sobre o
assunto), portanto optamos por uma classificagdo mais conservadora: Somente os virus que
comprovadamente ndo possuem relagcdo com o desenvolvimento de cancer foram classificados

como baixo risco oncogénico, todos os demais foram considerados de alto risco.

Tipos de HPV pesquisados:
HPVs de Baixo Risco - 6, 11, 30, 34, 40, 42, 43, 44, 54, 55, 57, 61, 64, 69, 72, 74, 81, 73, MM7 e MM8
HPVs de Alto Risco — 16*, 18*, 31, 33, 35, 39, 45, 51, 52, 56, 58, 59, 68, 70, 82, 26**, 53**,
66**, 62** e 71**

* HPV dos tipos 16 e 18 estao presentes em 70% dos casos de cancer de colo uterino.
** Provavel alto risco.
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